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- CERAL (X504 FAL2A) KA FRTFEE)
(A)L #wrf piratLlTrwfdasd 9
(A) Thiamine (B) Folicacid (C) Riboflavin (D) Niacin
(B )2 mgm#it@la 287X A2 F BT T2F —“Ff % Linweaver-Burk plot 22 Y
(A) Vmax (B) 1/Vmax (C) Kp/Vmax (D) -1/ K,
( C )3 £p3 b Knprenk id & (V)fo Vmax vt &(V : Vmax) s 5 5 2
(A) 0.1 (B) 0.2 (C) 05 (D) 0.9
(C)a Tl ;/L@»w Tz bt & hFF 9
(A) sk & (B) Eadgadicp (C) v ¢ iikphchn 7] (D) & 4P
(A )5 B Ho ?’f SDS-PAGE gcit 0 TP K 3R 0
(A) 7Rl 2 dv FeoPl &
(B) 4c» SDS i i¢ #9 ?’f% pRE
(C) #4uv » mercaptoethanol « DTT ac B3 BEpndt
(D) Rl 2o it
( C )6. B39 Fokjr> ‘zm#*ﬂ ’ "f‘J Frit A R 7
(A) 585 30 5 ¢ 4 K2 Lys & Arg el s i e
(B) % 30 & @ i -k f2 Ala & Val ehpl =04 rx 4
(C) CNBr : it 7k f2 Met g = 53 x4
(D) b #
( B )7. ™7l i 48 € Hemoglobin 2 ¥ jix i e3¢ - i€ Hemoglobin < O, ?
(A)CO (B)23-BPG (C)CO, (D) H'
(A )8 LysicsrTs|ifehpa;+ Saltbridge ?
(A)Glu (B)Gly (C)Asn (D) Ser
(A)9 v FRIpe P> BRI ¥R AT 7| el ik ?
(A) Ser (B) Asp (C) Asn (D) His
( D )10.33* & Asparticacid <7Pl & ? (# pka» %% 2.1:9.8;39)
(A)69 (B)6.0 (C)53 (D)3
(C LT 7|k & L5847
(A)Pro (B)Arg (C)Gly (D) lle
(D 2.8 3i A i T ol X3 LI Fi T ?
(A) DEAE chromatography (B) 2D & /&
(C) IEF &4 (D) Gel filtration chromatography
(CHRBTrifrfiias 224 REFT M2
(A) VitA (B) VitD (C) VitK (D) VitE
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( B)A4FepmamMpEsLTrmapsrdd?
(A) Alcohol dehydrogenase (B) Glucose-6-phosphate dehydrogenase
(C) Pyruvate dehydrogenase (D) Lactate dehydrogenase

(A )15.Pentose phosphate pathway i #i& /& » 4 & P (8 i J9 4 (5T 5|7 (L £ 40 9

(A) NADPH f-” #& (B) NADH fof” #&
(C) NADPH fc# §# (D) NADH fei 5 4% -
( B )16.#-Palmiticacid (C16:0) *gs»pe = 2§ - N2> X218 5 > ATP?
(A) 108 ATP (B) 106 ATP (C) 104ATP (D) 102 ATP -
(A D)I7. e gervforgd %1 A3 FHBZ2F R8s > 2@ 55 ATP?
(A)30 (B)32 (C)34 (D)36-
(B )18 5t dsde ¥ & - A kit B85 5 A F hHNHs ?
(A)1 (B) 2 (C) 3 (D) 4-
( D )19.7 5]fe 4 5 1§ ¥ & i % (citric acid cycle)sh & 2+ i 2
(A) 22 ATP (B) 24 NADPH
(C) fzfs it + (D) cpBRETS -
(C)20.T7rfaprRiemRi~ JkpF > 2 F & ATP?
(A) Synthetase (B) Ligase (C) Synthase (D) Kinase -

(ClLT#lpx2 Lo s ? (A) Bk (B) kA (C) s (D) I wE-

((C )2247f 8™ 5o fkt » Hp R E Abaa 3 9
(A) "isgt (B) #ansg (C) pifpast (D) sn-két
(A )23.% 45— B DNA# A > § 300 % 9fusie(T) 2 200 @ 4 g;vﬂ 4 (G)» 3

B et FX DNA

ERXNE 55?2 (A)170nm (B) 100nm (C) 150nm (D) 2+ %2t

( D )24.% > DNA g 4L =8 > T 74kt @ ﬁazéi(?
(A) 2t fgF * ke
(B) - BHDZ b oG dok 2
(C) k- BHET FE&LT PR o
(D) &t a8 ket bk A BT 350 eifede A i o
( C)254pk ~ ) DNATm & > T 7l ¥ 5§ ?
(A) 50% GC (B) 60%AT (C) 60% GC (D) 50% AT -
(C )26.% *hk@ist DNA % 3 V2 T 7 m AR % 9
(A) 234 (B) ddead (C)deARERE (D) =AM -
( D )27.DNA 7% (DNAcloning) iE#2¥ - T 5] 4 * >t 45 f DNA ch~ i 9
(A) "rpe (B) §*48 (C) ak#Eps (D) 2 -
( C )28.1 * DNA *L4Ifs cigeit » 7 5 i K B ?
(A) >t DNA p =7 s
(B) F8 R 7[ARE > -k {214 DNA & BAk 4
(C) - = BApl " fis » kf2dcHDNA ¥ A it 4k 2
(D) y##six = (palindrome) DNA & 7



( C)20.~ St F4m{ T # 73 (0) PPl & =(R) fad+ (P) 2 # ik 1 (T)% DNA &
Flod SR AP TARA P AT 7
(A) O-R—-P->T (B) PO—-T—R (C) P-O—-R—-T (D) R-0—P->T
(D )30FrlPEEpEBEIEEF s ifrd 7
(A) substrate (B) product (C) intermediate (D) transition state analog
( C )3L.B >+ DNA ji*L 7 (DNA microarray) shécit = 51 e 4 4 F ?
(A) FEATAP L (B) #2457 5 B A7
(C) F¥krFulZuiFsr (D) FPEFAITHRBE FRERS
(B )32.m >t i DNA %5 (NGS)ehgcit » T 7] i % 45 3 2
(A) #tZ DNA# Ak & (B) * Sanger Method # B~ DNA%}*;{%
(C) PP AT HEDNA ¥ & (D) A5 % MAF 2R P
(B )33+ % s AH - AL Tt @ T = i DNA EF » 7 54t | a—g o FE?
(A) 5B i ¥ A543 78
(B) s P-if % EAQ8T 3 2 7 il
(C) ¥ Bigd £k v )43 i
(D) =z i DNA i+ o DNA | 2 F
(C )3T alimg » 2 &4 54 DNAF e F ?
(A) DNAZr&pr  (B) 315  (C)RNAX &ps (D) DNA % & f+
(C)BTalrH S ARy = Wiptpani & el ?
(A) Cys (B) His (C) Lys (D) Ser
(B )36.% % Fames 2 L4 THm@AE et ?
(A) peptidoglycan  (B) cholesterol (C) lipopolysacchride (D) phospholipid
((C )37 o s 1% LBRCE ARG N e Bpf o TR F TR Y A F
o 4 () A As gD k2
(A) mitochondria  (B) microsomes (C) ribosomes (D) nuclei
(A )3BF sk Figitcniffe? » THAFY PEFTRARS AL OF Y
(A) photosynthetic sulfur bacteria (B) aerobic bacteria
(C) photosynthetic O,-producing cyanobacteria (D) protist
(A )39.TRE- BE7F 130 Bieikph 7 " F-d (integral membrane protein) sFfk -k 1445 #c
(hydropathy plot) » ¢ 39 ¥ ic 5 & B 7 %% 3 (transmembrane domain) ?

o 50 100 130

3
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o 100 130
Reﬂdue number

Hydropathy index

(A)1 (B) 2 (C) 3 (D) 4

( D )40.7 7lie 4 5 A D P wre 0 wT - (resting membrane potential) A 4& i 5 f& (-50~-70
mV)&ni & “3‘?@@?] 0 ?
(A) Na' channel (B) Cl channel (C) H"ATPase (D) Na'/K' ATPase
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)AL % ¢ H:]‘t—% (epinephrine) ¥ B-adrenergic receptor X B & {5974 4 3 4, @Eaniv® 550 »

% T 3

(A) receptor tyrosine kinase

o2

(C) gated ion channel

(A) prenylation

)43.7 7w ¥ 3

(A) cGMP

A4 Ak ik B T A bR & (glucagon) A il S o IR BRI T

(B) folding

(B) G protein-coupled receptor
(D) receptor guanylyl cyclase
)42.5% § # (insulin) s MAP Kinase cascade » 7 i5d ™ 7| @ fd 30 B i3 AR 51 7

(C) phosphorylation

(D) ubiquitination

&1 -0 Fcps A(protein Kinase A, PKA)A% % & 14 i b = = 17 £ (second
messenger) ?

(B) DAG

(A) glycogen synthesis |

(C) fatty acid mobilization 1

= 7
(A) leptin

(B) neuropeptide Y

(C) Ca®* (D) cAMP

(B) gluconeogenesis |
(D) ketogenesis 1
)45, £ {8 vy Eﬁf_’_%{i‘a SepE s T AR ;ﬁz s s b s e T ARG & fE Y S R gk d

(C) ghrelin

)46.7F 7] DNA & 71| 5 — B 2 %3 =(reading frame) s— %> >

5’ CCGTTATGGTCAACTTGCTGAAGC
3’ GGCAATACCAGTTGAACGACTTCG

| et e K 43R 9

(D) growth hormone

%&Ilﬁ%%&%@@ﬁMﬁwmmm’gﬁﬁ}éﬁﬁﬁﬁﬁ@ﬁ%ﬂ?

(A) nochange (B) oneamino acid change (C) create a stop codon

(D) frameshift

JAT 3 trime AL F 1 hd-d T (ubiquitinated protein) ¢ 4T A e f FF 2 ?

(A) peroxisome

)49_’1‘ 7| e 5

F] I
(A) ligand

(B) spliceosome
)48.5m ] t T F) e A IE 2 T 5L bEHE 1F 2 (lac operon) § B ik i 5 9
(A) glucose high, lactose absent
(C) glucose low, lactose present

(C) proteasome

(B) glucose low, lactose absent
(D) glucose high, lactose present

ELAR T LER SR S

binding (B) DNA binding

( C) nuclear localization

(D) lysosome

(D) activation

)50.7 7 in & i 2) % ¥ 9% 3 4F 1k %% RNA(antisense RNA) » £ #57mRNA & & > it
MRNA fm¥e F R e f7 2 dr g 2 8 ?

(A) tRNA

(B) rRNA

(C) pre-mRNA

<HALH >

(D) microRNA



