SCRIEEEHE AT I LR AR EIARESS 5 ESREEHR EIEE B Fatsy -
BIBESEHNBEARAE 106 FFHEBALHEZRINE
MEA MBI AELE A YR RE

—~EEM (XS0 BRE2y) (CKFFHEAIFER)
1. MR AR Z T P fqiesed £ 7
(A) Thiamine (B) Folicacid (C) Riboflavin (D) Niacin
2. MEBEIBAFE G T R EIT AT RESHE 0 T 7474 A Linweaver-Burk plot $1 Y
Bt R EE 7
(A) Vmax (B) 1/Pmax (C) Kp/Vmax (D) -1/Kn
3. XBF 4 Kn 509 R iR £(V)Fv Vmax g9t (V ¢ Vmax)5 %20 ?
(A)0.1 (B)02 (C)O05 (D) 0.9
4 THMTA AR EO - REHEEEHNRE?
(A) Bik&s (B) #mstein (C) Ead viA&N/F (D) Qa8
5. M7 % @ 4 SDS-PAGE #94¢it » FF4TH 4438 ?
(A) TRIZEEZAEPIE
(B) A SDS e B E &8 TH
(C) Au mercaptoethanol 2% DTT 4% 3% 4 5R 42
(D) TR EZEAETTE
6. MAE G B KRBRF R HFM » F P47 4 B 7
(A) BREt3LE G B8 © AERAE Lys 3 Arg 695 3% Bk Bk 4
(B) & G 85 fE/KAE Ala 2 Val 8955 3% R BR 42
(C) CNBr : ft7K#% Met &5 3% B Ak 42
(D) s b % ¥
7. F %477 # A 45 £ Hemoglobin % £k A& 69 & 4% > 12 # Hemoglobin #£# O, 7
(A) CO (B)23-BPG (C)CO, (D)H
8. Lys #E 1 T 3|47 & iz A BL A5 sk, Salt bridge ?
(A) Glu (B)Gly (C) Asn (D) Ser
0. O HHBILRY » HiBARBF AT TR AL ?
(A) Ser (B)Asp (C) Asn (D) His
10.35 3+ & Asparticacid ) PI{ ? (H pka 4% % 2.1:9.8:3.9)
(A)69 (B)60 (C)53 (D)3
11.F o4 pg Rk R B 2 ?
(A)Pro (B) Arg (C) Gly (D) Ile
RBMnEa o8B THEMAZRFREAETHTN?
(A) DEAE chromatography (B) 2D &%
(C) IEF €7 (D) Gel filtration chromatography
13.7F ZIMT 48 4 4 & L i R BB A B 7
(A) VitA (B) VitD (C) VitK (D) VitE




14 ESEGRBNRZ T PMTHEEZAER?
(A) Alcohol dehydrogenase (B) Glucose-6-phosphate dehydrogenase
(C) Pyruvate dehydrogenase (D) Lactate dehydrogenase
15.Pentose phosphate pathway X #t:£1¢ - £ & H 69 Z 594242 F 71 3R 454 7
(A) NADPH #o#%#% (B) NADH #o4%#%
(C) NADPH #o % §# (D) NADH #= & 5 #% -
16.4§ Palmitic acid (C16:0) Befjdk % 2 A ALRH > L3415 %) ATP?
(A) 108 ATP (B) 106 ATP (C) 104 ATP (D) 102 ATP -
17 FHAAR T4 1 2T 8 B RT 2R RHE - 25550 ATP?
(A)Y30 (B)32 (C)34 (D)36-
18 a5l E Y B — R EFRERARME L5 FHHNH;?
(A)1  (B)2 (C)3 (D)4
19.7F 7| a] 2 & 45 #% &% 48 3% (citric acid cycle)#y £ 2R M h 5L ?
(A) 4 ATP (B) 24 NADPH
(C) gLt EF (D) WERRRETTF -
20.F FiT A B ATHACR BRE » RE & ATP?
(A) Synthetase (B) Ligase (C) Synthase (D) Kinase -
2L F T E AR AR ? (A) 88 (B) #Ak (C) x##E (D) muE -
D ME A T FTHEGE - BB s mag ?
(A) mpcst  (B) 454t (C) shistssée (D) ghkét -
23. 4% — #x DNA gz F 4 %, & 300 18 49 AR % =2 (T) & 200 18 B £ =2 4(G) > 3 ] 4L DNA
EE4%% 5?2 (A)170nm (B) 100nm (C) 150nm (D) sA k% 3k -
24.% 7 DNA eyd ke pR > T PlAifT £ 438 7
(A) ERRWHE € H K FE 8RR
(B) Fl— 1858 649 K [ 484X A 48 [5) 48 Al
(C) Bl —1BA24L R B & A 48 ) 48 %,
(D) BAEihie B -Robhn AR ERNFogdy AL -
25.48 R K- DNA &9 Tm {5 » F 7445 & & ?
(A) 50% GC (B) 60%AT (C) 60% GC (D) 50% AT -
26 5M BB 4 DNA B i T Pl R4 2
(A) £m& (B) sk (C) sA¥R 4 (D) il -
27.DNA %78 (DNAcloning) #®#2 ¥ » F 274 A4 % DNA ¢ T4 ?
(A) Fkingg (B) ##2 (C) #3488 (D) Bx -
28.7 % DNA [R5 850940l - F o5 4438 7
(A) J&# DNA 1 b8
(B) #4387l & » KARIL 69 DNA K BA K
(C) — X ZABRIRiEG > /KAEH 69 DNA R &4 a4
(D) #4381 X (palindrome ) DNA & 7|



29. KR B AR BEA 4 T(0) ~ a1 (R) ~ BB T (P) R #4: 4 1L (T) % DNA A

7> &1 5B 3Rk F] 0 T FDRSFATE EAE?

(A) O—-R—P—-T (B)P—»0—-T—R (C)P—-0—R—T (D) R—0—P—-T
30.F oM s MM BE R RRGMA N ?

(A) substrate (B) product (C) intermediate (D) transition state analog
3147 DNA #4 5|(DNA microarray) 89 4k F 747 £ 4838 7

(A) BB ZLEEA L (B) R8T 547 5@ AR

(C) o TREBLESLE (D) RIEFTHHHRBRATRAERSD
32.B7r R #4X DNA 2 5 (NGS) #9440k » F o474 483% 7

(A) % DNA AR AR E AR (B) tk Sanger Method 3Bt 6) DNA K& § &

(C) TRNZTHFE &4 DNA R & (D) ARteMERAREZFEA
BRAEFRE—HRETEREAE =15 DNA KT > T o474 EE ?

(A) BRIGETRBMHELD E R

(B) smBifm RAZEEARL H A8

(C) YRIGFRZHDEREMBED TR

(D) =4k DNA # 769 DNA X/ K F)
34 F 54 AR A B DNA B #ALE ?

(A)DNA#:48 (B) 3]+ (C)RNA %48 (D) DNA %488
35. F T4 MR R E O LM EE AR

(A) Cys (B) His (C) Lys (D) Ser
36. KA A B mBelt 0 R EA T oAb 2am ?

(A) peptidoglycan  (B) cholesterol  (C) lipopolysacchride (D) phospholipid
3TAATRE BB A AR ABBCE TN RENEEN TIMTEEEARSH

B (@) sEAk B R 7

(A) mitochondria (B ) microsomes (C) ribosomes (D) nuclei
383K A MEALBETY » THAMFAETRARTELWNHE?

(A) photosynthetic sulfur bacteria (B) aerobic bacteria

(C) photosynthetic O;-producing cyanobacteria (D) protist
39.FT B 2 —1EEA 130 18 ik A 8% 69 F B & & (integral membrane protein) &4 Bk 7K 14 45 34 B
(hydropathy plot) » $b%& & 7T fic A % 18 % B & 3k (transmembrane domain) ?
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3’
£ ol el n\ Hydrophobic
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§
-3 S —

0 50 100 130

Residue number
(A)1 (B)2 (C)3 (D)4
40.F P47 # & 445 E 4% b Bo 35 1k B2 B 431 (resting membrane potential ) ££ #&4b 4k #E (-50~-70
mV)ey £ ZEERE G 7
(A) Na' channel (B) CI channel (C) H"ATPase (D) Na'/K" ATPase



41.% L A% % (epinephrine) # B-adrenergic receptor % % & 614 A7 & £ R SAF R a9/E AR X, -
1% & 7 F P47 48 7
( A) receptor tyrosine kinase (B) G protein-coupled receptor
(C) gated ion channel (D) receptor guanylyl cyclase
42 1 B % (insulin)é) MAP kinase cascade » 1448 &y F 7|4 % & G 154577 5] 48 7
(A) prenylation (B) folding (C) phosphorylation (D) ubiquitination
43.F 34 & % 7F1tE & ¥ 488 A(protein kinase A, PKA)E% % 75 M 89 B )9 — =Rk 13 £ (second
messenger) 7
(A) cGMP (B) DAG Y C (D) cAMP
4442 ALK A& F A48 3% & (glucagon) i 38 Ae » HATRARGHO B E » THISUEETH LR 7
(A) glycogen synthesis | (B) gluconeogenesis |
(C) fatty acid mobilization 1 (D) ketogenesis 1
45. 5 B0 Bs AF e BR3% ho i > T I E ey ik EF > RIpH TR EMRE PSR4
&7
(A) leptin (B) neuropeptide Y (C) ghrelin (D) growth hormone
46.F 7| DNA & 3| & — 18 & B 3 4E (reading frame) 4y — &f 45 >
o "CCGTTATGGTCAAL T TEGET GAAGC-——~—~ 37
37 GGCAATACCAGTTGAACGACTTCG---—~ 51
4o R TT @ik 2 # (bps) # Mrx (deletion) » & i K& & T F e TR AL 2
(A) nochange (B) oneamino acid change (C) create a stop codon (D) frameshift
47. B A% fm Bo M 4 3% F 1L 89 % & ' (ubiquitinated protein) € 4% T 7|47 & £ A2 ?
(A) peroxisome (B) spliceosome (C) proteasome (D) lysosome
48.4m B AL F P F1%1F F FLaE4R 4k @ (Jac operon) & #2 5 oy 553k & 9
(A) glucose high, lactose absent (B) glucose low, lactose absent

(C) glucose low, lactose present (D) glucose high, lactose present
9. Ty A TR RTFREANEGTLEHBEMN?
(A) ligand binding (B) DNAbinding (C) nuclear localization (D) activation
50.7F Z4e 4 A7 A, B A% B4 69 R & Bk RNA(antisense RNA) » #14% 49 mRNA &4 - {2
mRNA & 4m B B 79 6 P % s dop ) H983% 2
(A) tRNA (B) IRNA (C) premRNA (D) microRNA
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